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C:\ProgramData\ChromatographySystem\Recovery Data\InstClient_ON.20\670826A4-BDF5-4174-B7E1-39478AE2AB02\EDUV2022-01-24 13-45-18 (GMT -03-00).dat, 1,58 Min



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\PCIN.seq2022-01-24 14-09-31 (GMT -03-00).rslt\Branco 1.dat 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:10:41 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:32:55 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\PCIN.seq2022-01-24 14-09-31 (GMT -03-00).rslt\PCIN 1 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:14:41 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:33:05 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,697 107184526 0,000

Totais

107184526 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\PCIN.seq2022-01-24 14-09-31 (GMT -03-00).rslt\PCIN 2 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:18:41 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:33:15 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,687 107283629 0,000

Totais

107283629 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\PCIN.seq2022-01-24 14-09-31 (GMT -03-00).rslt\PCIN 3 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:22:43 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:33:25 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,690 107811129 0,000

Totais

107811129 0,000
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\PCIN.seq2022-01-24 14-09-31 (GMT -03-00).rslt\Branco 2 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:26:45 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:33:35 (GMT -03:00) 
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)DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\PCIN.seq2022-01-24 14-09-31 (GMT -03-00).rslt\PCIN 4 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:30:46 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:33:47 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,693 107149795 0,000

Totais

107149795 0,000
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\PCIN.seq2022-01-24 14-09-31 (GMT -03-00).rslt\PCIN 5 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:34:47 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:33:56 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,692 107742533 0,000

Totais

107742533 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\PCIN.seq2022-01-24 14-09-31 (GMT -03-00).rslt\PCIN 6 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:38:48 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:34:07 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,693 107966344 0,000

Totais

107966344 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\PCIN.seq2022-01-24 14-09-31 (GMT -03-00).rslt\Branco 3 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:42:54 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:34:17 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LDUV.seq2022-01-24 14-09-46 (GMT -03-00).rslt\LDUV 1.dat 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:47:15 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:37:52 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LDUV.seq2022-01-24 14-09-46 (GMT -03-00).rslt\LDUV 2 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:51:19 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:38:02 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,693 35786742 0,000

Totais

35786742 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LDUV.seq2022-01-24 14-09-46 (GMT -03-00).rslt\LDUV 3 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:55:22 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:38:10 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,687 72103320 0,000

Totais

72103320 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LDUV.seq2022-01-24 14-09-46 (GMT -03-00).rslt\LDUV 4 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 14:59:26 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:38:20 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,692 108275628 0,000

Totais

108275628 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LDUV.seq2022-01-24 14-09-46 (GMT -03-00).rslt\LDUV 5 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 15:03:27 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:38:31 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,695 145250587 0,000

Totais

145250587 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LIIN.seq2022-01-24 14-09-57 (GMT -03-00).rslt\LIIN 1.dat 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 15:07:00 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:41:13 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

 Cafeina   0,000 BDL

Totais
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LIIN.seq2022-01-24 14-09-57 (GMT -03-00).rslt\LIIN 2 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 15:11:02 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:41:25 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,682 54670624 0,000

Totais

54670624 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LIIN.seq2022-01-24 14-09-57 (GMT -03-00).rslt\LIIN 3 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 15:14:58 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:41:32 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,693 108445872 0,000

Totais

108445872 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LIIN.seq2022-01-24 14-09-57 (GMT -03-00).rslt\LIIN 4 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 15:19:01 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:41:43 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,697 162077605 0,000

Totais

162077605 0,000
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Qualificacao.met 
Arquivo de dados: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2021\Trimetoprim\2100135 - 
2100136\LIIN.seq2022-01-24 14-09-57 (GMT -03-00).rslt\LIIN 5 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Adquirido: 24/01/2022 15:23:06 (GMT -03:00) 
Impresso: 25/01/2022 09:41:52 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm

Número do Pico Nome Tempo de 
Retenção

Área Concentração 
NORM

1 Cafeina 1,710 215696202 0,000

Totais

215696202 0,000
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Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Grad AB.met 
Arquivo: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2022\Qualificação\Gradiente AB2022-01-25 
10-11-00 (GMT -03-00).rslt\Gradiente AB2022-01-25 10-11-08 (GMT -03-00)-Rep1.dat 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Aquisição: 25/01/2022 10:11:46 (GMT -03:00) 
Impressão: 25/01/2022 10:37:18 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm Ref 360,0 nm/Bw:100,0 nm
Gradiente AB

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm Ref 
360,0 nm/Bw:100,0 
nm

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Altura Concentração

1 20 % 2,835 10549176 0,000
2 40 % 5,762 21254138 0,000
3 60 % 8,755 31955597 0,000
4 80 % 11,915 42635273 0,000
5 100 % 15,410 53206340 0,000

Totais

159600524 0,000



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\Enterprise\Projects\Method\Grad CD.met 
Arquivo: C:\Enterprise\Projects\Result\Materia Prima\2022\Qualificação\Gradiente CD2022-01-25 
10-39-03 (GMT -03-00).rslt\Gradiente CD2022-01-25 10-39-10 (GMT -03-00).dat 
Usuário: SISTEMA (SISTEMA) 
Aquisição: 25/01/2022 10:39:48 (GMT -03:00) 
Impressão: 25/01/2022 11:03:34 (GMT -03:00) 
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DAD: Signal A, 273,0 nm/Bw:4,0 nm Ref 360,0 nm/Bw:100,0 nm
Gradiente CD

Nome

Resultados DAD: 
Signal A, 273,0 
nm/Bw:4,0 nm Ref 
360,0 nm/Bw:100,0 
nm

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Altura Concentração

1 20 % 2,883 10696645 0,000
2 40 % 5,985 21403311 0,000
3 60 % 8,690 32095141 0,000
4 80 % 11,923 42801691 0,000
5 100 % 15,317 53470442 0,000

Totais

160467230 0,000
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